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Cena dr. Ludmily Sedlarovej-Rabanovej v roku 2023

Cenu Ludmily Sedlarovej-Rabanovej za rok 2023 ziskal Daniel
Jablonski z Katedry zooldgie Prirodovedeckej fakulty Univerzity

Komenského

Lubomir Tomaska

Katedra genetiky, Prirodovedecka fakulta, Univerzita Komenského Bratislava,
llkoviCova 6, 842 15 Bratislava

V 6smom roéniku Ceny Ludmily Sedlarovej-
Rabanovej za vynimocnu publikaciu v biologickych
vedach sa stal laureatom (a drzitelom finan¢nej
odmeny 2000 EUR) Mgr. Daniel Jablonski, PhD.
z Katedry  zoologie  Prirodovedeckej  fakulty
Univerzity Komenského v Bratislave (na obrazku),
za pracu uverejnenu v ¢asopise Proceedings of the
National Academy of Sciences USA. Cenu si
prevzal 11. decembra 2023 v poslucharni CH1-2
PriF UK na slavnostnom ceremoniali, ktory sa
uskutoCnil pod zastitou dekana fakulty prof. Petra
Fedora apred takmer stovkou hosti vratane
sponzora Ceny LSR Ing. Viliama Sedlara. Daniel
Jablonski spolu so svojimi spoluautormi z oblasti
molekularnej  taxonémie  navrhli  inovativny,
Standardizovany pristup urCovania druhov a
poddruhov, predovsetkym ZivoCichov. Novy pristup
vychadza 2z genomickej fylogeografie a =z
poznatkov, ako mnohé druhy v prirode vznikaju.
Populacie sa poCas procesu vzniku druhov izoluju
geografickymi €i ekologickymi bariérami a vyvinu sa
do samostatnych linii. Ked sa tieto linie opat
nahodne stretnu, snazia sa reprodukovat. Casom
nahromadena odliSnost v DNA spbsobi ich

CiastoCnu nekompatibilitu. Autori si vSimli, Ze sesterské evolu¢né linie s odhadmi
divergencie pred 3, 4 a viac milidnmi rokov hybridizuju menej ako mladsie linie. Druhy
preto predstavuju populacie s limitujucou mierou vymeny genetickej informacie, ¢o
mobze byt teoreticky vyuzité ako jedno z kritérii, €i konkrétne linie zodpovedaju druhom,
alebo nie. V §tudii preto navrhuju, aby sa geneticky unikatne, ale evolucne mladsie a
reprodukéne stale kompatibilné linie opisovali ako poddruhy. Tak im mozno udelit
vedecké meno, Studovat ich evolu¢nu historiu, zaradit na Cervené zoznamy a chranit.
Novy navrh preto méze odpovedat na potreby ochrany evolu¢ne jedine¢nych, i ked
reprodukéne kompatibilnych populacii bez toho, aby doslo k umelému navySeniu poctu
druhov. Tieto linie, ktoré su navySe Casto endemické a hraju v evolucii druhu obrovsku
rolu, Specialne chranené nebyvaju. Predmetna Studia tak méze mat vyrazny vplyv na
hodnotenie biodiverzity bez potreby zvySovania poctu druhov, ¢o povedie k
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Cena dr. Ludmily Sedlarovej-Rabanovej v roku 2023

efektivnejSej ochrane na zaklade poznatkov z evoluénej historie populacii. Okrem tejto
prace bol dr. Jablonski v roku 2023 autorom dalSich 8 publikacii v renomovanych
zahrani¢nych €asopisoch, ¢o podciarkuje jeho vynimoénu vedecku produktivitu.

Okrem hlavnej Ceny komisia udelila aj Specialnu cenu pre mladého vedeckého
pracovnika Mgr. Askara Gafurova, PhD. z Katedry informatiky, Fakulty matematiky,
fyziky ainformatiky za pracu uverejnenu v Casopise BMC Bioinformatics. V tejto
publikacii so svojimi spoluautormi vyvinuli bioinformaticky nastroj VirPool urCeny
a odhadovanie zastupenia jednotlivych variantov virusu SARS-CoV-2 v zmesnych
vzorkach, ktoré mdézu pochadzat napriklad z monitorovania odpadovych vod. PoCas
pandémie COVID-19 sa analyza odpadovych véd dostala do popredia ako sfubna
metdda na monitorovanie pritomnosti virusu v urcitej oblasti a pokial sa prepoji aj so
sekvenovanim, je mozné ju pouzit aj na kvantifikaciu zastupenia jednotlivych
variantov.

Okrem laureata hlavnej a Specialnej ceny si prevzali ¢estné uznanie aj traja
finalisti: Mgr. Andrea Vetrakova (Ustav molekularnej biologie SAV) za pracu
popisujucu vyuzitie spor baktérii Bacillus subtilis na pripravu na pripravu oralnych
vakcin; Mgr. Dominik Stastny (Centrum biovied SAV) za publikéaciu o molekularnych
nastrojoch vnutrobunkového transportu sterolov a MUDr. RNDr. Dominika FriCova,
PhD. (Neuroimunologicky ustav SAV) za ¢lanok o vyzname mitofagie (recyklacie
mitochondrii) v etiolégii Parkinsonovej choroby.

Ako kazdoroc¢ne boli udelené aj stipendia LSR. Ich drzitelkami sa v roku 2023
stali Mgr. Diana Mjartinova z Lekarskej fakulty Univerzity Komenského v Bratislave
(uprispevok na konferenciu Neuroscience 2024 v Chicagu, USA), Mgr. Viktoria
Fabianova z Katedry biochémie PriF UK (prispevok na zahrani¢ny Studijny pobyt na
Univerzite v Zirichu) a Mgr. Sofia Viragova z Katedry genetiky PriF UK (EMBO
workshop Scientific integrity: How to publish reproducible results).

Od roku 2016, ked bola Cena LSR udelena po prvy krat, sa jej vyhlasovanie
stalo uz tradicnym a velmi prijemnym spestrenim hektického konca roka. Akcia
organizovana obcianskym zdruzenim Natura a Katedrami genetiky a biochémie PriF
UK totiz umozriuje nielen spoloCne sa poteSit’ z uspechov prirodovedcov pracujucich
na slovenskych instituciach, ale aj neformalne podiskutovat o aktualnych otazkach
spojenych s akademickym prostredim. Preto sa uz teraz teSime na navrhy na Ceny
i Ziadosti o Stipendia LSR v roku 2024.
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Pod(druhy) — co nas fylogeografie uci o klasifikaci biodiverzity

Daniel Jablonski

Katedra zooldgie, Univerzita Komenského v Bratislave, llkovicova 6, 842 15
Bratislava, Slovensko

Kdyz vroce 1975 Peter Scott a Robert Rines prezentovali v prestiznim asopise
Nature text k legendarni lochneské priSefe a navrhli védecké jméno Nessiteras
rhombopteryx (novy rod i druh), nesledovali tim prvoplanovou senzaci za kazdou cenu,
ale argumentovali, Ze dle tehdejsi (i sou€asné) Britské legislativy, muze jediné oficialni
opis nastartovat ochranu Zivoc€icha, ktery muze byt potencionalné na pokraji vyhynuti.
A proto je i tak vzacné, pokud vibec, pozorovan (Scott a Rines 1975). Jinymi slovy,
aby mohlo byt néco chranéno, potifebuje byt pojmenovano a autofi tim vytvofili prostor
pro vétsi zajem a financovani projektu, ktery by mohl potvrdit existenci tohoto tvora a
zajistit jeho ochranu. To se, nutno dodat, dodnes nepodafilo. Tvor se stale vérohodné
nenasel a nepomohla pozdé&ji ani moderni analyza environmentalni DNA. Vyhynul?
Nikdy neexistoval? | kdyz rok 1975 jeSté zdaleka nebyl dobou, kdy by se organismy
opisovaly a taxonomicky definovaly na zakladé jejich genetickych odliSnosti, autofi
tehdy spojenim jména a ochrany presné trefili do ¢erného. Nic tento fakt v ¢lanku
nevystihuje Iépe nez véta ,better, they argue, to be safe than sorry”. | kdyz studie
nepfinasi zadny hmatatelny holotyp ani typovou sérii lochneské pfiSery (cozZ je pfi
taxonomickych aktech dulezité), autofi poskytli jako doplfiujici dukazy podvodni
fotografie Casti téla domnélého jedince, jakoZ i nakres, pfi kterém uvadéji, Ze se druh
Zivi pravdépodobné rybami, v€etné lososUl. Fotografie jsou sice dle pravidel zoologické
nomenklatury podplrnym materialem pro taxonomicky akt, celkovy popis vzhledem
k absenci tvora je ale spiSe kontroverzni.

Po pdl stoleti dnes v taxonomii vyuzivame metody, o kterych se biologlm a
taxonomim pfedtim nezdalo. Zijeme vzrudujici a jedineénou dobu, kdy efektivni
metody sekvenovani DNA poprvé v historii védy umoznuji, pfi relativné nizkych
nakladech, rekonstruovat evoluci biodiverzity. A tim ji i pfesnéji klasifikovat. To ve ve
stinu biodiverzitni krize (De Vos 2014), kdy druhy a neznamé evoluéni linie
pravdépodobné vymiraji rychleji, nez jsou objevovany. Sesté masové vymirani
zapocalo. Proto se hraje o €as a o to, abychom stacili objevit co nejvice ze souasné
diverzity Zivota na zemi, neZz nam navzdy zmizi. Lidstvo na jednu stranu objevuje a
zpfesnuje tuto diverzitu, ale, paradoxné, narlista i tak zvana taxonomicka inflace
(Harris a Froufe 2005). Tehdy dochazi k druhovym popisiim evolu¢nich linii, ktera
nezodpovidaji obecnym (a nutno dodat jistym zplsobem subjektivnim) kritériim toho,
co za druh obecné povazujeme (Mayr 1942). Popisy druht a poddruhl jsou pfitom
zasadni aktem, ktery dovoluje dorozumivani jak odborné, tak laické verejnosti. V
pfipadé jedovatych zivo€ichd muze mit Spatné uchopena taxonomie vliv i na vefejné
zdravi, kdy mohou byt bézné druhy oznaceny ruznymi jmény, coz muze zpUlsobovat
zmatky napf. pfi aplikaci protijed. Definovat proto druh, podle jasnych a objektivnich
kritérii, je objektem zajmu mnohych evoluCnich biologd a tento zajem vzrusta
s mnozstvim novych druhu a vyzev, které tyto objevy pfinaseji. Jenze, co je druh je
v kontextu diverzity Zivota na zemi opravdu tézke fici jednou, kratkou pouckou. Velmi
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dobfre to vystihl Charles Darwin v roce 1856, kdy v dopise J. D. Hookerovi napsal, Ze
~Je skuteCné smésné videét, jakou vyznamnost maji napady v myslich rdaznych
pfirodovédcl, kdyz mluvi o ,druzich® ... myslim si, Ze to v§echno pochazi z pokusu
definovat nedefinovatelné.“ Charles Darwin vSak tehdy netuSil o efektivnich
genetickych metodach, které se v taxonomii budou Siroce vyuzivat v prvnich
desetiletich 21. stoleti.

Na svété dnes existuje vice taxonomu popisujicich druhy nez kdykoli pfedtim
v historii lidstva a jejich po€et dokonce roste rychleji nez rychlost popisu druht. Nékteré
popisy jsou ale zaloZeny na prekvapivé vagnich kritériich a samostatné druhy realné
predstavovat nemusi. Proto jsme se rozhodli navrhnout standardizovany pfistup
klasifikace druhu (a poddruhtll), zejména zivocich(l, a to na zakladé jejich odliSnosti,
Casu DNA divergence a hybridizace. To vSe s vyuzitim integrativnich, multilokusovych
a idealné genomickych dat, ktera jsou dostateCné robustni na to, aby dovolovala
klasifikovat biodiverzitu na zakladé jeji evolucni historie (Dufresnes et al. 2023). Jelikoz
se taxonomie dotyka patrné vSech biologickych véd a ma celospoleCensky vyznam,
navrhy uvedené ve studii mohou mit Siroky dopad. Nové definovany pfistup tak
zaroven slibuje pfipravit cestu pro efektivnéjsSi a objektivnéjsi usili o ochranu volné
Zijicich zivocicha.

Abychom v§ak mohli popsat novy druh (pfipadné poddruh), musime se nejprve
shodnout na tom, co druh (a poddruh) je. Od pradavna se lidé snazili organismy zijici
v jejich prostfedi tfidit pfipadné pojmenovat. Revolu¢ni pohled na tuto uziteCnou
vlastnost vSak pfinesl Carl Linné ve svém dile Systema naturae, konkrétné jeho
desatém vydani (1758), které mélo na dnesni systematiku a taxonomii zasadni vliv.
Linné byl vSak i v kontextu doby specificky Clovék a jeho tfidéni bylo zaloZzené na
myslence, ze ,Zemé byla stvorena ke slavé BoZi... ...Studium pfirody vyjevi bozsky
rad Boziho stvoreni, a proto bylo tukolem prirodovédce vytvorit takovy systém tridéni,
ktery by odhalil tento vesmirny rad“. Co je tedy kliCem systému vesmirného fadu?
Mnoho odbornikl tradi¢né definuje druhy jako populace, které ztratily reprodukéni
spojeni, ¢im dojde vzniku reprodukéné-izolacnich bariér, coz je zakladni definice tzv.
biologického konceptu druhtt némeckého evolu€niho biologa Ernsta Mayra (1942). Je
to velmi pfimocCara definice, jisté spravna, ale urcité nekompletni v kontextu komplexity
Zivého svéta. Od doby, co Mayr postuloval biologicky koncept druhu bylo totiz
definovano okolo dalSich 30 druhovych konceptl (napf. kladisticky, ekologicky,
geneticky, fylogeneticky apod.; Zachos 2016). VSe podle toho, jak se rozvijel vyzkum
evoluéni biologie a pozdé&ji molekularni taxonomie. Z hlediska taxonomie (a inflace) byl
prulomovym tzv. ,General lineage species concept® (de Queiroz 1998), ktery definuje
kazdou fylogenetickou linii jako druh, pficemz tyto linie mohou, ale nemusi vykazovat
odliSnost ve fenotypu. To vedlo do stavu, Ze se zacCaly popisovat druhy z téméf kazdeé
odliSné populace s cilem zachovat jejich ochranu. Je to opacny extrém v{di
biologickému konceptu a nutno dodat, Ze vychazel i z euforie (molekularnich)
taxonomu, ktefi narazili na jakousi ,zlatou zilu“ vyzkumu a klasifikace biodiverzity.

Néco takového vsak zakonité vede ke tfem zakladnim problémdm, i)
taxonomické inflaci, ii) nepfesné katalogizaci (jedna linie = jeden druh je pfiliSné
generalizovani tak komplexni problematiky, jako je speciace) naruSujici davéru
verejnosti v taxonomicky vyzkum a védu obecné, a iii) paradoxnimu odcCerpavani
zdroju na skute¢né vyzvy vyzkumu biodiverzity a ohrozenych druh(. Pfikladem mohou
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byt néktefi obojZivelnici jihovychodni Asie, jako rod Sphaerotheca, kde jsme ukazali,
Ze néktera nova jména by méla byt synonyma jiz starSich jmen, protoze nereprezentuji
unikatni evolucni linie (Jablonski et al. 2021). Opacnym extrémem je vSak také
taxonomické nehodnoceni fylogenetickych linii. K tomu se uchyluji evolu¢ni studie (viz
slineage B* nebo ,Northern lineage®), pro které taxonomie nehraje vyznam. Avsak, ani
taxonomie vychazejici z fylogeografie zaloZzené na jednom genu neni vyhrou. Zejména
fragmenty jednolokusové mitochondrialni DNA se Casto pouZivaji jako argument, Ze
ur€ita populace nebo jeji ¢ast se liSi od populaci s Sirokym rozSifenim a predstavuji
speciacni udalost hodnou popisu. V jistém slova smyslu urcité ano. Avsak, takovy
argument je malo informaéné podporeny, protoZze a¢ mitochondrialni DNA je v jistych
fazich taxonomického vyzkumu dobrym kritériem, ktery naznacuje, co se v historii
skupiny pravdépodobné délo, v zasadé je jeji informacni hodnota diskutabilni a lisi se
pfipad od pfipadu (viz napf. Dufresnes a Jablonski 2022). Jak se ukazalo, nékteré
mitochondrialni linie mohou pFedstavovat jen tzv. ,ghost® linie (Petzold a Hassanin
2020), které se pfi studiu genomické DNA neobjevuji. Navic, pokud to trochu prezenu,
témér vzdy se daji i u takovych domnélych linii najit morfologické €i ekologické rozdily,
které vSak nemusi byt nutné diagnostické a odrazet procesy evolu¢ni divergence.
Nejcastéji predstavuji lokalni adaptace nebo fenotypovou plasticitu (Jablonski et al.
2023).

V zasadé se védecka komunita do znacné miry shoduje na tom, Ze druhy
odpovidaji odliSnym populacim, které se nakonec stanou biologicky izolovanymi
(koncovy bod speciace; Stankowski a Ravinet 2021). Pretrvavaji vSak neshody
ohledné toho, jak je v praxi vymezit, tedy zda klast dlraz na divergenci a evolu¢ni
nezavislost (de Queiroz 1998), nebo na proces, ktery k ni vede, tedy na reprodukéni
izolaci. Diagnostika, tj. stanoveni pouzitelnych kritérii identifikace a vymezeni, je pro
praxi taxonomie zasadni, a protoZe reprodukéni izolaci je obtizné posoudit, vétSina
kandidatskych druhu je pfednostné charakterizovana na zakladé jejich molekularni
nebo fenotypové divergence, kombinujici genetické, morfologické, behavioralni a
ekologické dukazy (napf. integrativni taxonomie; Padial et al. 2010). Organismy a
populace se v8ak Casto skladaji z riznych geograficky odliSnych entit, které si
z mnohych dlvodlu zasluhuji taxonomické zhodnoceni, protoZe jsou vysledkem
probéhlych (druhy) nebo probihajicich (poddruhy) speciaénich procesu. Druhy
predstavuji linie, ale linie nemusi byt a nejsou nutné druhy. Tyto entity, dle mnohych
studii sahajici do obdobi konce Pliocénu a Pleistocénu, zatim nedosahly kompletni
reprodukCni izolace, a i kdyz nepfedstavuji samostatné druhy, jejich evolu€ni
vyznamnost je nezpochybnitelna (Dufresnes et al. 2023). Pleistocén zapocal pfed ca
dvéma a pual miliony let, hovofime tedy ve vétsSiné pfipadu o organismech, které jsou
zde asi 200x déle nez nejstarSi lidské civilizace (Natufien). Pfedstavuji sou€asnou
diverzitu v ramci druhu a mohou tak byt klasifikovany jako poddruhy, zjednodusené
feceno jako jakési ,budouci druhy®, které jsou zdrojem budoucich speciacnich udalosti
i (genetické) variability druhd. Definovani téchto koncovych vétvi fylogenetickych
strom0 jako druhd tak prfedstavovalo metodologicky hazard a subjektivni pfecenovani
biologické rozmanitosti. Nutno dodat, Ze podobné pFecenovani jsme v historii
taxonomie ale uz zazili, a to zejména koncem 19. a do poloviny 20 stoleti, kdy bylo
druhové jméno udélovano mnohym, morfologicky odliSnym populacim.
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Na Zemi je znamo okolo 1.5 milionu druhu Zivo€ichd, 2.3 miliénu druhu
organismu bylo pojmenovano, ale udajné az miliény zde pravdépodobné stale Cekaiji
na taxonomické zhodnoceni Cili popis (Wiens 2023). Abychom sladili protichtdné
nazory a chranili rozmanité aspekty biologické rozmanitosti vyvazenéjSim zpusobem,
navrhli jsme novy pfistup, ktery vychazi z genomické fylogeografie a toho, jak druhy
v prirodé vznikaji. Divergence a reprodukcni izolace jsou totiz dvé stranky stejného
pfibéhu. Populace se izoluji geografickymi nebo ekologickymi bariérami, vyvinou se
do samostatnych linii, a kdyz se tyto linie znovu setkaji, a snazi se reprodukovat,
nahromadéna odliSnost v DNA zpusobi genetickou nekompatibilitu. Druhy jsou tedy
odlisné linie s limitujici mirou hybridizace. Mira divergence v DNA téchto linii tak muze
byt prakticky pouzita jako méfitko k argumentaci, zda linie odpovidaji druhiim nebo ne
(viz Obr. 1). V praxi aplikace tohoto pfistupu vyzaduje kvantifikaci stupné genetické
kompatibility mezi liniemi. Napf. evolu¢ni linie u obojzivelnika a plazl starsi vice nez
3—4 miliony let (miocén/pliocén) jen obtizné misi své genomy (tzn. hybridizuji jen
vzacné), zatimco mladsi (pleistocenni) linie vétSinou tvofi stovky kilometra Siroké
hybridni zény. A proto navrhujeme, Ze toto pozorovani muze byt obecné vyuzito
v taxonomii, a tedy i pfesnéjSimu stanoveni a klasifikaci sou¢asné biodiverzity. | kdyz
v8echny evolucni linie nemusi nutné reprezentovat druhy, neznamena to, ze by mély
zUstat bez jména. Proto navrhujeme odliSné, avSak reprodukéné kompatibilni
geografické linie popisovat jako odlisné poddruhy. Koncept poddruht je stary jako
binomicka nomenklatura sama (Lukhtanov 2024, Dufresnes et al. 2024), avSak az nyni
mame moznost objektivnéji posoudit, zda dany organizmus reprezentuje druh,
poddruh nebo populaci s vy8Si mirou lokalni adaptace. Pravé nedavné vyzkumné
prihlédnuti k tomu, co se déje v hybridnich zénach, pfispélo k odborné diskusi a
aktualizaci oficialniho seznamu druhu evropskych obojzivelniku, ¢imz se ukoncily
desitky let trvajici spory, co je nebo neni v Evropé druh (Spyebroeck et al. 2020).

Takto definované populace mohou byt oficialné (védecky) pojmenovany a v
pfipadé potfeby mohou byt zafazeny na Cervené seznamy. Na$ navrh tak muze
prakticky odpovédét na potfeby ochrany evolu¢né jedineCnych, i kdyZz reprodukéné
kompatibilnich populaci, aniz by doSlo k umélému zvySeni poctu druhl a tim i
zvySovani nakladud na jejich studium a ochranu. Pfikladem mohou byt nedavné popisy
endemickych populaci, napf. balkanskych Zab Pelobates balcanicus chloeae
Dufresnes et al., 2019 nebo nejdelSiho beznohého jestéra svéta, Pseudopus apodus
levantinus Jablonski et al., 2021 z Blizkého vychodu, které svymi popisy nastartovaly
zvySeny zajem o poddruhovou taxonomii a ochranu téchto jedineCnych populaci
(Dufresnes et al. 2019, Jablonski et al. 2021).

Podporou uznani vysSi biodiverzity bez zvySovani poc¢tu druhl nam novy
pfistup umozfiuje tuto diverzitu lépe vymezit tak, aby byla srovnatelnéjSi napfic
zivoCiSnym svétem a tim mohla byt i efektivnéji aplikovana ochranarska usili.
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Obr. 1: Operacni postup k vymezeni fylogeografickych linii do druhi nebo
poddruhii dle Dufresnes et al. (2023). Pracovni postup zacdina zkoumanim
evolucniho vyznamu linii a poté se zabyva jejich klasifikaci na druhy (modra) nebo
poddruhy (zelena).

Za vysledky vySe popsaného vyzkumu byl autor vroce 2023 ocenén Cenou Dr.
Ludmily Sedlarové-Rabanové.

Literatura

De Queiroz K (1998) The general lineage concept of species, species criteria, and the
process of speciation: A conceptual unification and terminological
recommendations. In Endless Forms: Species and Speciation, D. J. Howard, S. H.
Berlocher, Eds., Oxford University Press, pp. 57-75.

De Vos JM, Joppa LN, Gittleman JL, Stephens PR, Pimm SL (2015) Estimating the
normal background rete of species extinction. Conserv Biol. 29: 452—-462.

Dufresnes C, Jablonski D (2022) A genomics revolution in amphibian taxonomy.
Science 377: 1272.

Dufresnes C, Poyarkov N, Jablonski D (2023) Acknowledging more biodiversity without
more species. Proc Natl Acad Sci U S A 120: e2302424120.

17



j-Rabanovej za rok 2023

Dufresnes C, Strachinis |, Tzoras E, Litvinchuk SN, Denoél M (2019) Call a spade a
spade: taxonomy and distribution of Pelobates, with description of a new Balkan
endemic. ZooKeys 589: 131-158.

Dufresnes, C., N. Poyarkov, D. Jablonski (2024) Reply to Lukhtanov: Polytypic
species: Old wine in a new bottle. Proc Natl Acad Sci U S A 121: €2321819121.

Harris DJ, Froufe E (2005) Taxonomic inflation: species concept or historical
geopolitical bias? Trends in Ecology & Evolution 20: 6-7.

Jablonski D, Masroor R, Hofmann S (2021) Revisited molecular phylogeny of the
genus Sphaerotheca (Anura: Dicroglossidae): the biogeographic status of
northernmost populations and further taxonomic changes. Diversity 13: 216.

Jablonski D, Tzoras E, Panagiotopoulos A, Asztalos M, Fritz U (2023) Genotyping the
phenotypic diversity in Aegean Natrix natrix moreotica (Bedriaga, 1882) (Reptilia,
Serpentes, Natricidae). ZooKeys 1169: 87-94.

Jablonski D, et al. (2021) Morphological and genetic differentiation in the anguid lizard
Pseudopus apodus supports the existence of an endemic subspecies in the
Levant. Vertebr Zool. 71: 175-200.

Linnaeus C (1758) Systema Naturae per regna tria naturae, secundum classes,
ordines, genera, species, cum characteribus, differentiis, synonymis, locis. Editio
decima, reformata. Tomus |. Holmiae (Laurentii Salvii): [i—iv] + 1-824.

Lukhtanov VA (2024) Polytypic species concept and subspecies in the genomic era.
Proc Natl Acad Sci U S A 121: e2317038121.

Mayr E (1942) Systematics and the Origin of Species (Columbia Univ. Press, New
York).

Padial JM, Miralles A, De la Riva I, Vences M (2010) The integrative future of
taxonomy. Front Zool. 7: 16.

Petzold A, Hassanin A (2020) A comparative approach for species delimitation based
on multiple methods of multi-locus DNA sequence analysis: A case study of the
genus Giraffa (Mammalia, Cetartiodactyla). PLoS One 15: e0217956.

Scott P, Rines R (1975) Naming the Loch Ness monster. Nature 258: 466—468.

Speybroeck J, et al. (2020) Species list of the European herpetofauna — 2020 update
by the Taxonomic Committee of the Societas Europaea Herpetologica. Amphibia-
Reptilia. 41: 139-189.

Stankowski S, Ravinet M (2021) Defining the speciation continuum. Evolution 75:
1256-1273.

Wiens JJ (2023) How many species are there on Earth? Progress and problems. PLoS
Biol. 21: e3002388.

Zachos (2016) Species Concepts in Biology. Historical Development, Theoretical
Foundations and Practical Relevance. Springer, 220 pp.

18



Sedlarovej-Rabanovej za rok 2023

- Mgr. Daniel Jablonski, PhD. (1987) pUlsobi jako
“! odborny asistent na Katedfe zoologie PriF UK, kterou
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obojzivelnikl a plazt za kterymi procestoval vice nez

50 zemi. Soustfeduje se na malo zkoumané oblasti,

; i vychodé a ve stfedni Asii. Navstivil a spolupracuje s

"N mnoha univerzitami a védeckymi institucemi, je
., Clenem redakcnich rad, spolu-editor Casopisu Alytes

také absolvoval. Ve svém vyzkumu se zaméfuje na
= zejména na Balkanském poloostroveé, Blizkém
a Clen taxonomické komise Societas Europaea
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